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TAXONOMIA

1 Taxonomia Biologica: la ciencia de
ordenar a los organismos en un
sistema de clasificacion compuesto
por taxones agrupados en categorias
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Actua luego de que el arbol
filogenético de los organismos
ya este resuelto, es decir una
vez estén definidas las ramas
(clados) y las relaciones de
parentesco entre ellos.



http://es.wikipedia.org/wiki/Imagen:Hierarchical_clustering_diagram.png

El objetivo fundamental de la Taxonomia es
organizar al arbol filogenético en un sistema
de clasificacion.
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NCBI desarrolld Entrez
como una herramienta para
permitir a los usuarios
Interaccionar estas bases de
datos.

ENTREZ es una 'interfaz de
usuario' o Ul, constituye el
nexo entre el usuario y las
bases de datos subyacentes.

Permite al usuario realizar
consultas simples y obtener
resultados, aun
desconociendo la
arquitectura de las bases de
datos.


http://:/www.ncbi.nlm.nih.gov

BASE DE DATOS TAXONOMY

1 TaxBrowser (Taxonomy Browser)
Contiene los nombres de todos los
organismos que aparecen en las bases de
datos genéticas con al menos una
secuencia de nucleétidos o proteinas .

I Taxonomy es una base de datos
secundaria de NCBI, utiliza Entrez como
sistema de busqueda y recuperacion que
permite a los usuarios el acceso a las
secuencias, mapas geneticos, taxonomia a
nivel molecular. Ultimamente con la
herramienta Global Query, permite realizar

consultas entre las diferentes bases de
datos deFntrez



COMO LLEGAR A
TAXONOMY

3l Por la Pagina de NCBI— DATABASES
l: http://www.ncbi.nlm.nih.gov/Taxonomy/
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TAXONOMY BROWSER

A Version traducida de http://130.14.29.110/Taxonomy/ - Microsoft Internet Explorer
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The NEBI Taxenomy
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Arabidopsis thaliana

Genbanlc common name: thale cress
Rank: species
Genetic code: Translation table 1 (Standard
Mitochondrial genetic code: Translation table 1 (Shndard
Other names:

synonym: Arabidopsis thaliana (L.) Heynh.
common name: thale-cress

COMITON Name. mouse-ear cress

Lineage( full )

Structure

cellular organisms; EukarygierViridiplantae; Streptophvta; Streptophvtina; Embrvophvta; Tracheophvta; Euphvllophvta; Spermatophvta; Magnoliophvt:

=TOie eudicotvledons; rosids; eurosids IT; Brassicales; Brassicaceae; Arabidopsis

Comments and References:

OKane and Al-Shehbaz 1997
O'Kane, SL., Jr. and [H. Al-Shehbaz, 1997. A synopsis of Arabidopsis (Brassicaceae). Novon 7: 323-327.

BEFOC Checlelist

Name verified on date of entry into database in: Flora of China Checklist - TROPICOS nomenclature database, Missouri Botanical Garden, St. Louis, Misso

Genome Information

Go to NCBI genomic BLAST page for Arabidopsis thaliana
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MENU

1 Taxonomy resources Compilacion de
las referencias y recursos en linea
usados por GenBank clasificados por
Algas, plantas , vertebrados...

1 Taxonomic advisors:
Contribuciones de GenBank a la BD
Taxonomy

1 Genetic codes

1 Taxonomy Statistics: 243.037
Taxones representados hasta 26-02-
0y
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1 Organismos Extintos

1Sitio para FTP
Protocolo de
transferencia
ficheros entre
sistemas. Se
conecta a un
servidor en donde
se pueden alojar o
descargar archivos
sin importar el SO
en uso.
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