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CONCEPTOS BÁSICOS

 Lehninger principles of biochemistry.

• Pentosa: Ribosa o desoxirribosa

• Base nitrogenada:  Purinas (A­G)

     Pirimidinas ( C­T­U)

• Fosfato

NUCLEÓTIDOS



  

 Äcidos nucléicos: polímeros de 
ribonucleótidos o 
desoxirribonucleótidos unidos 
por enlaces fosfodiéster. (DNA y 
RNA)

 Gen: es una secuencia lineal de 
nucleótidos que contiene la 
información necesaria para la 
síntesis de una macromolécula  
con función celular específica 

CONCEPTOS BÁSICOS

http://www.ergito.com/main.jsp?bcs=MBIO­E.1.1&slide_aso=1
http://es.wikipedia.org/wiki/Gen
http://www.visindavefur.hi.is/svar.asp?id=6385
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Que es GenBank?
Es la base de datos mas conocida de secuencias DNA públicamente disponibles. hay 
aproximadamente 65,369,091,950 bases. 
organizaciones intercambian datos diariamente. 
GenBank y sus colaboradores  reciben secuencias genéticas producidas en  laboratorios 
de todo el mundo, procedentes de más de 100.000 organismos distintos.  

Aceso  NCBI 
http://www.ncbi.nlm.gov
      
     
        GenBank             E.U.U
        EMBL                   Europea
        DDBJ                   Japon



  

Bases datos GenBank

 Crecimiento exponencial.
 Base datos internacional excede 100 

gigabases.



  

Revisiones secuencias

 Las puede hacer actulizaciones, revisiones 
entradas al GenBank.

 Utilidad sirve buscar secuencias de 
nucleótidos.

  a la vez comparar alineamientos a través del 
BLAST



  

Actualizaciones

 GenBank recibe a menudo las actualizaciones a las 
sumisiones en un formato.

 La información siguiente proporciona los métodos 
diferentes para someter las actualizaciones a 
GenBank que asegurará que su actualización se 
procesa rápidamente y correctamente. 

 Las actualizaciones deben ser directamente  
emailed a gb­admin@ncbi.nlm.nih.gov

                    Bankit Update
                    SequinMacroSend. 

mailto:gb-admin@ncbi.nlm.nih.gov


  

Acceso al GenBank
http:www.ncbi.nlm.gov

 Esta disponible para investigar NCBI por 
varios métodos.

 Los GenBank nucleotide archivos están 
disponibles en las divisiones CoreNucleotide, 
dbEST, o dbGSS y pueden investigarse 
juntos o independientemente en Entrez. 



  

 NCBI está desarrollando las nuevas herramientas 
continuamente y existentes reforzando acceso a 
GenBank. 

 NCBI Anuncie la lista del correo electrónico, lea las 
Noticias de NCBI,  Web.  

 Los Datos de la Sucesión sometiendo a GenBank.
  Los datos intercambian entre GenBank, EMBL y 

DDBJ ocurre diariamente. Pueden guardarse datos 
de la sucesión sometidos de antemano de 
publicaciónes confidencial.

 Anualmente se reunen las tres bases de datos con 
el fin de corregir errores técnicos.



  

Herramienta de búsqueda 
Alineación local BLAST

 La Herramienta de Búsqueda de Alineación Local 
Básica (BLAST) encuentra regiones de similitud 
local entre las secuencias.

  El programa compara nucleótido o secuencias de 
la proteína a las bases de datos de la sucesión. 

 BLAST puede usarse para inferir las relaciones 
funcionales y evolutivas entre las secuencias así 
como  ayuda identifica a los miembros de familias 
del gen.   



  

 National Center for  Biotechnology 
Information (NCBI) 

 Molecular Biology Laboratory (EMBL) 
 DNA Data Bank of Japan (DDBJ)



  

1. Acceso a la página 
principal de NCBI:

http://www.ncbi.nlm.nih.gov

2. Acceso al Link GenBank
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http://www.ncbi.nlm.nih.gov/
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3. Envío de datos a GenBank: Como someter secuencias.

4. Actualizaciones: Como enviar actualizaciones de la información 
publicada
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Entrez Nucleotide

a c d eb

a. Límites: Restricción de búsqueda

b. Índice: Lista alfabética de términos de búsqueda dentro de la 
base de datos

c. Historia: Expediente de búsquedas durante una sesión

d. “Clipboard”: lugar temporal para guardar resultados.

e. Detalles: Muestra las estrategias usadas para la búsqueda



  

Subconjuntos de GenBank
 CoreNucleotide
 EST
 GSS

http://www.ncbi.nlm.nih.gov/entrez/query.fcgi?CMD=Index&DB=nucleotide



  



  

Límites



  



  

Información general



  

Características



  

Secuencia



  

Formato


